Hitta hjarntumorer med Al

Populirvetenskaplig sammanfattning av >’Semi-supervised Lesion Detection
via Image Restoration”. Forfattare: Jonatan Kronander.

8.8 miljoner minniskor dor varje ar i nagon form av cancer. En viktig del

av diagnostisering och behandling av de flesta sorters cancer ir att fran
MRI bilder hitta en exakt position av cancern. Att bestimma cancerns
position ir vildigt tidskrivande och svart, dven for en radiolog, dirfor
har forskare linge forsokt hitta metoder for att automatiskt positionera
cancer. De senaste aren har Al-verktyg visat sig mycket anvindbara for
medicinsk bildanalys. I vart arbete har vi utvecklat en metod, som med
hjilp av Al hittar cancer i MRI bilder begrinsad av extremt lite data.

Normalt kraver Al-verktyg vildigt méanga traningsexempel for att ldra sig
detektera olika foremal i bilder. Al-verktygen maste optimera miljoner av
parametrar fran stora neurala nitverk for att forsta vart olika foremal befinner  Bild pd en hjcirna med en
sig. I medicinsk bildanalys &r ofta triningsexemplen mycket begrinsade vilket tumdr pa hoger sida.

leder till att vanliga Al-verktyg inte gar att anvinda. For att 16sa detta problem

finns det Al som bara anvénder sig av “friska” bilder, nagot som det finns gott

om, for att ldra sig hur en frisk bild ser ut. Sedan kan eventuell tumor hittas genom att den inte ser frisk ut.
Det ér ungefiar sahdr méanniskor forst ldr sig att dektektera olika felaktigheter i bilder. Tyvirr fungerar dessa
metoder inte tillrackligt bra praktiken idag, men detta félt &r mycket lovande for framtiden.

I varat projekt har vi utvecklat en ny metod for att hitta hjdrntumorer genom att anvianda traningsexempel
med manga bilder pa friska hjdrnor och bara enstaka exempelbilder med tumdérer. Var metod hittar tumorer
genom att forst skapa en syntetiserad “frisk” bild, sedan kan tuméren ses som differensen av den syntetiser-
ade “friska” bilden och originalbilden. Att skapa en syntetiserade “frisk” bild av en MRI bild 4r dock inte
helt enkelt. Det finns tvd uppenbara problem: 1) Exakt vart dr tumoren? Vi vill inte dndra delar av bilden
som redan ér friska, 2) Hur ser en frisk hjdrna ut? Vi l6ser dessa tva problem genom att anvinda sanno-
likhetsldra. Vi kombinerar tva olika Al-verktyg dér det forsta verktyget, trinat med nagra enstaka exempel
pa tumorbilder, approximerar vart tumdren &r lokaliserad och det andra verktyget rekonstruerar en “frisk”
bild, trinat med manga friska bilder.

Vi testade var method pa att hitta hjairntumorer och véra resultat visar att var metod ir béttre 4n an-
dra vilkédnda metoder nir bara enstaka trdningsbilder finns tillgéngliga. I framtiden skulle metoden
kunna anvindas for att hitta tumorer och andra féremal i bilder nér bara nagra enstaka bilder finns some
traningsexempel.



